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ARTICLE INFO ABSTRACT 

Received:  27/11/2023 This study aims to identify Cassia plant samples collected in Thai Nguyen 
based on morphological and anatomical analysis methods and the support of 
chloroplast DNA barcoding. The Cassia fistula sample collected in Thai 
Nguyen has a woody trunk to 15m tall and many branches; leaves are 
compound, 20-40 cm long, broadly ovate or ovate-oblong with a pointed tip. 
Racemes axillary, 20-60 cm, many flowered. Pedicels 3-5 cm, slender. Sepals 
narrowly ovate, reflexed at anthesis. Petals are golden yellow, broadly ovate, 
subequal, and shortly clawed. Stamens 10, three long with curved filaments 3-4 
cm, anthers about 5 mm long, exceeding petals, four short with straight 
filaments 6-10 mm, reduced stamens with minute anthers. Ovary stalked, 
strigulose, stigma small. The fruit is bean-shaped, blackish brown, dark brown 
when ripe, 30-60 cm long, 2-2.5 cm in diameter. Each fruit has many seeds, 
separated by septa. Seeds are oval, flat, and shiny brown. Microscopic 
specimens of the leaves and stems of the Cassia reveal the following parts: 
epidermis, thick tissue, soft tissue, hard tissue, phloem, xylem, and gut. 
The matK gene region was amplified by PCR from young leaves of 
the Cassia sample with a size of 816 nucleotides. Phylogenetic analysis based 
on the sequence of the matK gene region shows that the Cassia sample collected 
in Thai Nguyen is in the same group as the C. fistula species with code 
MG737426.1 on GenBank with the bootstrap coefficient of 98%. The 
morphological, anatomical and sequence data of the matK gene region are the 
basis for determining that the Cassia sample collected in Thai Nguyen belongs 
to the C. fistula species. 
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THÔNG TIN BÀI BÁO TÓM TẮT 

Ngày nhận bài:  27/11/2023 Mục tiêu của nghiên cứu này là định danh mẫu cây muồng Hoàng yến thu tại Thái 
Nguyên dựa trên phương pháp phân tích hình thái, giải phẫu và sự hỗ trợ của mã 
vạch DNA lục lạp. Mẫu cây muồng Hoàng yến thu tại Thái Nguyên có thân gỗ, cao 
đến 15 m, nhiều cành; lá kép, dài 20-40 cm, hình trứng hoặc hình trứng – thuôn, 
chóp lá nhọn. Cụm hoa mọc ở nách lá, dài 20-60 cm, gồm nhiều hoa; cuống hoa 
mảnh, dài 3-5 cm; đài hoa hình trứng hẹp, gập cong lại khi hoa đã nở. Cánh hoa 
màu vàng, hình trứng rộng, không đều, gốc cánh hoa có cuống ngắn. Nhị 10, gồm 3 
nhị dài 3-4 cm với chỉ nhị cong vượt quá cánh hoa, bao phấn dài cỡ 5 mm; bốn nhị 
ngắn dài 6-10 mm với chỉ nhị thẳng; các nhị còn lại tiêu giảm chỉ còn các bao phấn 
nhỏ. Bầu nhuỵ có cuống, cong hình lưỡi liềm, núm nhụy nhỏ. Quả dạng hạt đậu, 
chín có màu nâu đen, dài 30-60 cm, đường kính 2-2,5 cm. Mỗi quả nhiều hạt, ngăn 
cách nhau bởi vách ngăn. Hạt hình bầu dục, dẹt, màu nâu bóng. Tiêu bản vi phẫu 
của lá và thân cây muồng Hoàng yến phát hiện rõ các phần: biểu bì, mô dày, mô 
mềm, mô cứng, libe, gỗ, ruột. Vùng gene matK được khuếch đại bằng phản ứng 
PCR từ lá non của cây muồng Hoàng yến có kích thước 816 nucleotide. Phân tích 
phát sinh loài dựa trên trình tự vùng gene matK cho thấy mẫu muồng Hoàng yến thu 
tại Thái Nguyên cùng nhóm với loài C. fistula (mã số MG737426.1 trên GenBank), 
hệ số bootrapt là 98%. Kết hợp dữ liệu hình thái, giải phẫu và trình tự vùng gene 
matK có thể thấy mẫu muồng Hoàng yến thu tại Thái Nguyên thuộc loài C. fistula. 
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1. Giới thiệu  

Muồng Hoàng yến (Cassia fistula L.) là cây ưa sáng, mọc nhanh, chịu hạn tốt, hoa đẹp và có 

hương thơm hấp dẫn [1]. Trong y học, muồng Hoàng yến đã được biết có tác dụng làm thuốc chữa 

một số bệnh như xương khớp, tim mạch, tuần hoàn, tiêu hoá, nội tiết,...[1], [2]. Flavonoid và 

antraquinon là thành phần hoá học chính trong lá muồng Hoàng yến, có tác dụng kháng oxy hoá, 

kháng viêm, kháng nấm, kháng khuẩn [3], [4]. Nghiên cứu dược tính lâm sàng của lá cây lên một số 

động vật cho thấy nhiều kết quả quan trọng, đặc biệt là khả năng bảo vệ gan và làm lành vết thương  

[3], [4].  

Hiện nay, việc nhận diện, phân loại các loài thực vật nói chung được thực hiện thông qua sự kết 

hợp giữa các phương pháp truyền thống dựa trên đặc điểm hình thái với các phương pháp hiện đại 

như mã vạch DNA [5]-[7]. Phương pháp này cung cấp dữ liệu chính xác, nhanh chóng và đáng tin 

cậy để xác định các loài mục tiêu bằng cách dựa vào một vùng DNA cụ thể. Các vùng gene trong hệ 

gene lục lạp trong đó có gene matK, có mức độ đột biến khác nhau, dựa vào mức độ biến đổi trình tự 

nucleotide trong vùng gene có thể xác định được mối quan hệ di truyền giữa các đối tượng và có thể 

nhận diện được mẫu thực vật ở cấp độ loài. Maturases là enzyme ghép nối các intron nhóm II. Ở 

thực vật bậc cao, maturase được gọi là maturase K. Gene mã hóa cho maturase K (matK) nằm 

trong hệ genelục lạp, có kích thước khoảng 1550 bp. Nguồn gốc, vai trò của maturases đến nay 

vẫn còn nhiều điều chưa sáng tỏ. Sự vắng mặt của sản phẩm gene matK được cho là có liên quan 

đến sự tích lũy các bản phiên mã tiền thân cho RNA vận chuyển lysine (trnK) [8]. Vùng gene 

matK cũng được đề nghị sử dụng làm một trong những mã vạch DNA chuẩn cho định danh thực 

vật [9], [10].  

Nghiên cứu này trình bày kết quả phân tích đặc điểm hình thái, giải phẫu và trình tự vùng gene 

matK làm cơ sở định danh mẫu muồng Hoàng yến thu tại Thái Nguyên thuộc chi Cassia. 

2. Vật liệu và phương pháp nghiên cứu 

2.1. Vật liệu 

Mẫu cây muồng Hoàng yến thu tại thành phố Thái Nguyên năm 2022 (kí hiệu TN) được sử 

dụng làm vật liệu nghiên cứu phân tích đặc điểm hình thái, giải phẫu, phân lập và giải trình tự 

vùng gene matK. 

2.2. Phương pháp nghiên cứu 

2.2.1. Phương pháp làm tiêu bản giải phẫu 

Chế tạo tiêu bản giải phẫu cắt ngang rễ, thân, lá và phân tích đặc điểm vi phẫu trong phòng thí 

nghiệm được thực hiện theo mô tả của Hoàng Thị Sản và cộng sự (2008) [11]. Quan sát tiêu bản 

trên kính hiển vi, chụp ảnh và phân tích.  

2.2.2. Phương pháp hình thái so sánh 

Căn cứ vào đặc điểm của mẫu nghiên cứu, đối chiếu với các tài liệu chuyên khảo (Cây cỏ Việt 

Nam tập 1 của Phạm Hoàng Hộ, Thực vật chí Trung Quốc (flora of China) tập 10) để xác định 

tên khoa học của loài [12], [13]. 

2.2.3. Phương pháp nghiên cứu đoạn gene matK 

Tách chiết DNA tổng số: Phương pháp CTAB của Doyle và cộng sự (1987) được sử dụng để 

chiết rút DNA tổng số từ 150-200 mg lá non [14]. Hòa tan trong 50 µL nước cất. Kiểm tra DNA 

tổng số trên gel argarose 0,8%.  

Phương pháp khuếch đại DNA: Nhân bản vùng gene matK bằng kỹ thuật PCR với cặp mồi 

matK-F/matK-R. Trình tự nucleotide của mồi matK-F: 5’- CCRTCATCTGGAAATCTTGGTT -

3’ và mồi matK-R: 5’-GCTRTRATAATGAGAAAGATTTCTGC-3’. Đoạn gene matK được 

khuếch đại dự kiến có kích thước khoảng 850 bp.  
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PCR được thực hiện với thể tích hỗn hợp 50 µL, trong đó có 2µL DNA tổng số (200 ng), 25 

µL MyTaq 2x Bioline, 1 µL với mỗi mồi (20 pmol), bổ sung DEPC (ddH2O) đủ thể tích. Chu 

trình nhiệt của PCR nhân bản đoạn gene matK là 95oC trong 3 phút, 30 chu kỳ (95oC - 30 giây, 

60oC - 45 giây và 72oC - 60 giây), 72oC - 10 phút, giữ ở 4oC [15].   

2.2.4. Phương pháp phân tích dữ liệu 

Hình ảnh vi phẫu được chụp dưới kính hiển vi quang học. Phân tích, so sánh trình tự 

nucleotide của vùng gene matK và thiết lập sơ đồ phát sinh chủng loại dựa trên trình tự 

nucleotide của vùng gene này bằng các phần mềm BioEdit, BLAST trong NCBI và MEGAX 

theo hướng dẫn của Chu Hoàng Mậu và cộng sự (2019) [16]. 

3. Kết quả và thảo luận 

3.1. Đặc điểm hình thái và vi phẫu của muồng Hoàng yến 

3.1.1. Đặc điểm hình thái  

Thái Nguyên là một tỉnh trung du miền núi phía Bắc của Việt Nam, có nhiệt độ trung bình 

trong năm từ 21,5 đến 23oC. Tại thành phố Thái Nguyên, nhiệt độ thường ấm và tương đối ổn 

định. Cây muồng Hoàng yến tại trường Đại học Sư phạm là cây trồng làm cảnh trong khuôn viên 

Nhà trường (Hình 1). 

 
Hình 1. Hình thái cây muồng Hoàng yến tại trường Đại học Sư phạm Thái Nguyên 

A: Cây muồng Hoàng yến; B: Thân và cành muồng Hoàng yến;  

C: Lá kép muồng Hoàng yến; D: Lá đơn muồng Hoàng yến 

Hình 1 mô tả hình thái cây muồng Hoàng yến (mẫu TN). Theo đó, cây muồng Hoàng yến là 

cây gỗ, thân cây hình tròn, có vỏ màu xám, cao đến 15 m. Thân chính lớn, mọc thẳng, trên đó có 

nhiều cành. Cụm hoa mọc thành chùm ở nách lá, dài 20 - 60 cm, gồm nhiều hoa. Lá kép chân vịt, 

dài 30 - 40 cm; gồm 3 - 4 đôi lá chét; mặt trên lá chét màu sáng, hình trứng hoặc hình trứng – 

thuôn, kích thước 8 - 13 × 4 - 8 cm; lá non có lông tơ ở cả 2 mặt, khi già nhẵn; gốc lá chét hình 

nêm rộng; chóp lá nhọn.  

3.1.2. Đặc điểm hình thái hoa, quả và hạt muồng Hoàng yến  

Hoa, quả và hạt là cơ quan sinh sản của thực vật hạt kín. Hoa lưỡng tính, sau khi thụ tinh đồng 

thời với sự hình thành hạt thì bầu nhụy cũng biến đổi thành quả. 

 
Hình 2. Hình thái hoa, quả và hạt muồng Hoàng yến 

A: Chùm hoa; B: Một hoa; C: Quả: D: Hạt 
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Hình 2 mô tả hoa, quả và hạt muồng Hoàng yến. Theo đó, cuống hoa mảnh, nhẵn và dài 3-5 

cm. Đài hình trứng hẹp, dài 1-1,5 cm, gập cong lại khi hoa đã nở. Cánh hoa màu vàng, hình trứng 

rộng, không đều, dài 2,5-3,5 cm, gốc cánh hoa có cuống ngắn. Nhị 10, gồm 3 nhị dài 3-4 cm với 

chỉ nhị cong vượt quá cánh hoa, bao phấn dài cỡ 5 mm; 4 nhị ngắn dài 6-10 mm với chỉ nhị 

thẳng; các nhị còn lại tiêu giảm chỉ còn các bao phấn nhỏ. Bầu có cuống, cong hình lưỡi liềm, 

núm nhụy nhỏ. Quả dạng đậu, chín có màu nâu đen, dài 30-60 cm, đường kính 2-2,5 cm. Mỗi quả 

nhiều hạt, ngăn cách nhau bởi vách ngăn; hạt hình bầu dục, dẹt, màu nâu bóng. 

3.2. Đặc điểm giải phẫu cây muồng Hoàng yến 

Gân chính lá, thân và rễ muồng Hoàng Yến được chọn làm tiêu bản và để phân tích vi phẫu 

(Hình 3). Rễ muồng Hoàng yến dạng rễ cọc, nằm sâu dưới lòng đất. Phần rễ của cây nảy mầm từ 

hạt (khoảng 3 tháng tuổi) được chọn làm tiêu bản vi phẫu. Giải phẫu lát cắt ngang của rễ cây 

muồng Hoàng yến (Hình 3A), từ ngoài vào trong gồm: 1) Bần gồm vài ba lớp tế bào, hình chữ 

nhật (đường kính theo hướng xuyên tâm nhỏ hơn đường kính theo hướng tiếp tuyến). Vách hóa 

bần, bắt màu xanh, tế bào rỗng, không nội chất. Các tế bào xếp sít nhau, không chừa ra các 

khoảng gian bào. Bần không thấm nước và giúp bảo vệ cây. Những tế bào vách thấm chất bần 

chết đi tạo thành lớp thụ bì ở ngoài cùng. 2) Tầng phát sinh vỏ gồm một vài lớp tế bào sống có 

vách mỏng, xếp sít nhau, bắt màu đỏ. Chúng phân chia theo hướng tiếp tuyến, phía ngoài cho ra 

các tế bào bần và phía trong cho ra các tế bào vỏ lục. 3) Vỏ thứ cấp cấu tạo chủ yếu gồm các tế 

bào libe. 4) Gỗ thứ cấp gồm các mạch gỗ và tia gỗ xếp thành đai liên tục ở phần trụ giữa. 

Muồng Hoàng yến có thân gỗ, rất cứng, nên thân dạng bánh tẻ của cành cấp 4 được lựa chọn 

để làm tiêu bản vi phẫu. Trên lát cắt ngang cấu tạo sơ cấp thân cây muồng Hoàng yến (Hình 3B) 

từ ngoài vào trong gồm: 1) Biểu bì gồm một lớp tế bào sống, xếp sít nhau, không chứa diệp lục, 

các tế bào kéo dài dọc theo thân. Tế bào biểu bì có thể biến đổi thành lỗ khí để trao đổi với môi 

trường bên ngoài. 2) Mô dày gồm 1 hoặc vài lớp tế bào sống, vách xellulose dày bắt màu hồng, 

có chức năng nâng đỡ. 3) Mô mềm vỏ khoảng 3-5 lớp tế bào có hình hơi tròn cạnh, kích thước 

lớn. Các tế bào có vách mỏng bằng xenlulose và sắp xếp không sít nhau. 4) Khối mô cứng gồm 

các đám tế bào nối liền nhau vòng quanh thân cây. 5) Các tế bào có vách dày hóa gỗ, bắt màu 

xanh của thuốc nhuộm xanh mêthylen và thực hiện chức năng nâng đỡ. 6) Phần Libe có nguồn 

gốc sơ cấp, gồm những tế bào sống được hình thành từ tầng trước phát sinh. Libe phân hóa 

hướng tâm. 7) Tầng trước phát sinh, gồm các tế bào dẹt theo hướng xuyên tâm, có vách mỏng, 

nhuộm màu đỏ. Các tế bào tầng trước phát sinh có khả năng phân chia theo hướng tiếp tuyến 

ngoài (cho libe) và hướng tiếp tuyến trong (cho gỗ sơ cấp). 8) Gỗ có nguồn gốc sơ cấp, gồm các 

tế bào có kích thước nhỏ (vách bắt màu của thuốc nhuộm xanh methylen). Các tế bào gỗ phân 

hóa li tâm. Bó dẫn ở cấu tạo sơ cấp của thân cây muồng Hoàng yến là bó dẫn chồng chất hở. 

Trong cùng là những tế bào mô mềm ruột hình hơi tròn, có kích thước lớn, có chức năng dự trữ. 

 
                           A                                             B                                                         C 

Hình 3. Hình ảnh lát cắt ngang gân chính lá, thân và rễ muồng Hoàng yến dưới kính hiển vi 

A: Ảnh vi phẫu rễ. 1. Bần, 2. Tầng phát sinh vỏ, 3. Vỏ thứ cấp, 4. Gỗ thứ cấp. B: Ảnh vi phẫu thân. 1. Biểu 

bì, 2. Mô dày, 3. Mô mềm vỏ, 4. Mô cứng, 5. Libe sơ cấp, 6. Tầng trước phát sinh, 7. Gỗ sơ cấp, 8. Mô 

mềm ruột; C: Ảnh vi phẫu gân chính lá. 1. Biểu bì, 2. Mô dày, 3. Mô mềm vỏ, 4. Mô cứng, 5. Libe, 6. Gỗ, 

7. Mô mềm ruột, 8. Bó dẫn của đôi lá kèm. 
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Gân chính là bộ phận kéo dài từ cuống lá đến cuối phiến lá. Gân chính nổi lên và chia phiến lá 

thành hai phần tương xứng nhau (Hình 1D). Hình 3C mô tả đặc điểm vi phẫu lát cắt ngang gân 

chính của lá muồng Hoàng yến. Gân lá chứa các bó dẫn có chức năng vận chuyển nhựa. Tiêu bản 

vi phẫu gân chính lá cây muồng Hoàng yến có thể quan sát cấu trúc lát cắt ngang. Biểu bì ngoài 

gồm các tế bào có kích thước nhỏ, vách uốn cong hơn và thực hiện chức năng bảo vệ. Mô dày gồm 

vài lớp tế bào có vách dày bằng cellulose (nhuộm màu đỏ của thuốc nhuộm carmine). Mô mềm 

gồm 5-7 lớp tế bào hình đa giác hơi tròn, có kích thước lớn; Mô cứng gồm nhiều lớp tế bào có vách 

dày (bắt màu xanh mêtylene) tập trung thành vòng xung quanh và nâng đỡ cho bó dẫn. Libe 

(phloem) có nguồn gốc sơ cấp gồm các tế bào sống (bắt màu hồng của thuốc nhuộm carmine), có 

hình đa giác, nhỏ, xếp sít nhau tạo thành một vòng liên tục. Gỗ có nguồn gốc sơ cấp gồm 8-9 lớp tế 

bào chết, bắt màu xanh và có kích thước khác nhau. Ruột gồm các tế bào mô mềm. 

3.3. Đặc điểm trình tự nucleotide của vùng gene matK phân lập từ cây muồng Hoàng yến 

DNA tổng số được tách chiết từ lá non của mẫu thu thập tại Thái Nguyên theo phương pháp 

CTAB có nồng độ 1,264 ng/µL, tỉ lệ A260/A280 đạt 1,87 và A260/A230 ở mức 1,98. Đoạn gene 

matK được khuếch đại từ DNA tổng số của cây muồng Hoàng yến với cặp mồi matK-F/matK-R 

có kích thước ước tính khoảng 0,85 kb (Hình 4).  

 

 
 
 
Hình 4. Hình ảnh điện di kiểm tra sản phẩm PCR nhân 

bản đoạn gene matK từ DNA tổng số của cây muồng 

Hoàng yến. 

M: Thang DNA 100 bp của Hãng Dongsheng Biotech; 

TN: Sản phẩm PCR nhân bản đoạn gene matK từ DNA 

tổng số của cây muồng Hoàng yến. 

 
 
 

Sản phẩm PCR được tinh sạch bằng bộ kit GeneJET Genomic DNA Purification của hãng 

Thermo Fisher và giải trình tự tự động trên thiết bị ABI3130xl (hãng Applied Biosystem) tại 

Công ty TNHH T&N Biosolution, thành phố Hồ Chí Minh. Mẫu phân tích về đoạn gene matK 

của Thái Nguyên được ký hiệu matK_Cassia_TN, kết quả giải trình tự đã xác định được đoạn 

gene matK có 816 bp (Hình 5). 

Hình 5 mô tả trình tự của 819 nucleotide đoạn gene matK của mẫu cây muồng Hoàng yến thu 

thập tại Thái Nguyên và đoạn gene matK thuộc loài C. fistula (MG737426.1) trên GenBank [17]. 

Đoạn gene matK của mẫu MG737426.1 được lựa chọn để so sánh vì kết quả xác định mối tương 

quan lớn nhất bằng cách BLAST trên NCBI (Max core đạt 1142, tổng điểm đạt 1142, tỷ lệ bao phủ 

đoạn gene đạt 100% và mức độ tương đồng 100%). Dấu chấm trên hình là thể hiện của sự giống 

nhau về nucleotide. Kết quả trên hình 6 cũng cho thấy có 6 vị trí sai khác, các vị trí sai khác đó là 

58 (C->G), 272 (G->C), 316 (G->C), 606 (G->C), 683 (T->A), 684 (A->T) và 722 (T->A). Tỉ lệ sai 

khác về đoạn gene matK chiếm 0,86%. Sử dụng phần mềm MEGA X để phân tích mối quan hệ 

tương đồng về gene matK với 5 trình tự có tỷ lệ bao phủ trên 99% khi BLAST trên GenBank [18]-

[21], kết quả thể hiện trên hình 6. Phân tích bootstrap được thực hiện nhằm kiểm tra tính chính xác 

và độ tin cậy cho từng nhánh trong cây tiến hóa, được biểu diễn bằng tỷ lệ %. Nếu một nhóm cho 

giá trị từ 95% trở lên thì nhánh của nhóm này được cho là được ủng hộ mạnh mẽ [22].  
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Hình 5. Trình tự nucleotide đoạn gene matK của cây muồng Hoàng yến và matK thuộc loài C. fistula 

(MG737426.1) trên GenBank 
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Hình 6. Sơ đồ hình cây mô tả mối quan hệ di truyền của mẫu muồng Hoàng yến TN 

 dựa trên trình tự vùng gene matK 

Hình 6 cho thấy, mặc dù đều có sự tương đồng về đoạn gene matK đạt trên 99%, song kết 

quả phân tích bằng phần mềm MEGAX với giá trị bootstrap của 1000 lặp lại cho thấy có sự 

khác biệt của các mẫu trên cây phát sinh chủng loại. Mẫu muồng Hoàng yến TN và loài C. fistula 

mang mã số MG737426.1 trên GenBank phân bố cùng một nhóm với độ tin cậy cao, hệ số 

bootstrap là 98%. Như vậy kết hợp các dữ liệu về hình thái, giải phẫu và trình tự gene matK cho 

thấy mẫu muồng Hoàng Yến TN thuộc loài C. fistula. 

4. Kết luận 

Mẫu cây muồng Hoàng yến thu tại Thái Nguyên có thân gỗ, hình tròn, vỏ cây màu xám. Thân 

chính lớn, mọc thẳng, cao đến 15 m, có nhiều cành. Lá muồng Hoàng yến thuộc kiểu lá kép chân 

vịt, dài 20-40 cm. Hoa mọc thành chùm ở nách lá, các bông hoa mọc so le nhau và nở không đều. 

Mỗi bông hoa đều có đài, tràng, bộ nhị và bộ nhụy. Bộ nhị 10. Bầu có cuống, uốn cong hình lưỡi 

liềm, núm nhụy nhỏ. Quả dạng đậu, chín có màu nâu đen, dài 20-60 cm, đường kính 1,5-2,5 cm. 

Mỗi quả nhiều hạt, ngăn cách nhau bởi vách ngăn; hạt hình bầu dục, dẹt, màu nâu bóng. Cấu tạo 

cắt ngang rễ phát hiện thấy tầng bần - tầng sinh vỏ - vỏ thứ cấp - gỗ thứ cấp. Cấu tạo thân, gân 

chính lá có biểu bì, mô dày, mô mềm, mô cứng, libe, gỗ, ruột. Vùng gene matK được khuếch đại 

từ cây muồng Hoàng yến có kích thước 816 nucleotide. Mẫu muồng Hoàng yến TN phân bố cùng 

nhóm với loài C. fistula trên cây phát sinh chủng loại với hệ số bootstrap là 98%. 
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